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CCTGAGCCAACTATTGATGAA

TRANSCRIPTION
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'.:f;:_ RNA PROCESSING 1
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CCUGAGCCAACUAUUGAUGAA

J

PEPTIDE

Polypeptide
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HK — PHK — beaAok

Second base

UUUT_Phenyl- . | . .
) G sanie T ggg e gﬁg}wm'”ey ggg]— Cysteine C g
UUAT, o cine T UCA S UAA Stopcodon UGA Stop codon .
UuG._ © | UCGC UAG  Stopcodon | UGG Tryptophan G
CUUT CcCu7 CAUT v CGU" U
— Histidine |-
o CUC L |eucine I. | €CC L proline | CAC- CGC | Arginine c
. CUA CCA D |cAAT ~ |caa [ O . A
8 CUG._ CCG._ CAg_‘G'Utam'"?Q CGG._ G
7 B Auu I |Acu- AAU ] _ |AGUT . 8
“ Bl AuC I-isoleucine |ACC | AAC_—ASparang\T AGC |~ Serne § g ©
W AUA | ACA TSOTINIES AAA AGA A
ethionine | ACG_ T — Lysine — Arginine
B8 Vitart codon ol K [ R S
GUU GCU GAU™| Aspartic GGU U
GUC . GCC . GAC | acid ) |GGC : c
G Valine V Al Glycine
Gua [TVeline V' | gca anlne\ GAAT Glutamic | GGA G K
GUG GCG * |GAG] acid F |GGG G

3 HYkKAeoTMAQ (KOAOH) — | aMMHOKMCAOTA (aa)
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Introns
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uSpIicingJ

Open reading
5'UTR frame 3'UTR

l[TransIation |

protein w
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[ IpeACcKa3aHMe reHoB

aatgcatgcggctatgctaatgcatgcggctatgctaagctgggatccgatgacaatgecat
gcggctatgctaatgcatgcggctatgcaagctgggatccgatgactatgctaagectggga
tccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgaatggtcttgggatttaccttggaatgcta
agctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgaatggtcttgggatttaccttyg
gaatatgctaatgcatgcggctatgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatg
ctaatgcatgcggctatgcaagctgggatccgatgactatgctaagctgcggctatgctaa
tgcatgcggctatgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgcatge
ggctatgcaagctgggatcctgcggctatgctaatgaatggtcttgggatttaccttggaa
tgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgaatggtcttgggattta
ccttggaatatgctaatgcatgcggctatgctaagctgggaatgcatgcggctatgctaag
ctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgcatgcggctatgcaagctgggatc
cgatgactatgctaagctgcggctatgctaatgcatgcggctatgctaagctcatgcggcet
atgctaagctgggaatgcatgcggctatgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggce
tatgctaatgcatgcggctatgcaagctgggatccgatgactatgctaagctgecggectatg
ctaatgcatgcggctatgctaagctcggctatgctaatgaatggtcttgggatttaccttyg
gaatgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgaatggtcttgggat
ttaccttggaatatgctaatgcatgcggctatgctaagctgggaatgcatgcggctatgcet
aagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgcatgcggctatgcaagctggg
atccgatgactatgctaagctgcggctatgctaatgcatgcggctatgctaagctcatgcg
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[ IpeACcKa3aHMe reHoB

aatgcatgcggctatgctaatgcatgcggctatgctaagctgggatccgatgacaatgecat
gcggctatgctaatgcatgcggctatgcaagctgggatccgatgactatgctaagectggga
tccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgaatggtcttgggatttaccttggaatgcta
agctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgaatggtcttgggatttaccttyg
gaatatgctaatgcatgcggctatgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatg
ctaatgcatgcggctatgcaagctgggatccgatgactatgctaagctgcggctatgctaa
tgcatgcggctatgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgcatge
ggctatgcaagctgggatcctgcggctatgctaatgaatggtcttgggatttaccttggaa
tgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgaatggtcttgggattta
ccttggaatatgctaatgcatgcggctatgctaagctgggaatgcatgcggctatgctaag
ctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgcatgcggctatgcaagectgggatce
cgatgactatgctaagctgcggctatgctaatgcatgcggctatgctaagctcatgegget
atgctaagctgggaatgcatgcggctatgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcgge
tatgctaatgcatgcggctatgcaagctgggatccgatgactatgctaagctgecggectatg
ctaatgcatgcggctatgctaagctcggctatgctaatgaatggtcttgggatttaccttg
gaatgctaagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgaatggtcttgggat
ttaccttggaatatgctaatgcatgcggctatgctaagctgggaatgcatgcggctatget
aagctgggatccgatgacaatgcatgcggctatgctaatgcatgcggctatgcaagctggg
atccgatgactatgctaagctgcggctatgctaatgcatgcggctatgctaagctcatgcg
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AAropmntm Brutepbu

[Tonck Hanboaee NOAXOAALLLErO CMMCKa
COCTOSIHUM, KOTOPbIM NOAY4YaeT Hanboaee
BEPOSITHYIO MOCAEAOBATEABHOCTD
NMPOU3OLLEALLNX COBBITUMN.

http://www.cs.ubc.ca/~murphyk/Bayes/rabiner.pdf
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Multiple sequence alignment

Sequence 1 3 K I L 8 H ¢ L L V
Sequence 2 F K A P 6 Q T M F Q
Sequence 3 Y P I V 6 Q@ BE L L G
Sequence4 F P VYV VYV K E A I L K
Sequence 5 F K Vv L A A v I A D
Sequence 6 L E F I S EBE C€C I I Q
Sequence 7 F K L L 66 N Vv L Vv C

§MIO

[ = insert state

M = match state

D = delete state
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Macc-cnekTpomMeTpus

H...-HN-CH-CO-NH-CH-CO-NH-CH-CO-...OH
! l
Ri-1 Ri Ri+1

N-terminus C-terminus

AAresidue, . AAresidue, AAresidue;,-
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Macc-cnekTpomMeTpus

PRTEIN




Macc-cnekTpomMeTpus

PRTEIN
P RTEIN




Macc-cnekTpomMeTpus

PRTEIN
P  RTEIN
PR TEIN




Macc-cnekTpomMeTpus

PRTEIN
P RTEIN
PR TEIN
PRT  EIN
PRTE IN
PRTEI N




Macc-cnekTpomMeTpus

m(P) = 97
m(R) = 156
m(T) = 101
m(E) = 129
m(l) = 113

m(N) = 114

PRTEIN
P RTEIN
PR TEIN
PRT  EIN
PRTE IN
PRTEI N




Macc-cnekTpomMeTpus

m(P) = 97
m(R) = 156
m(T) = 101
m(E) = 129
m(l) =113

m(N) = 114

PRTEIN
P RTEIN
PR TEIN
PRT  EIN
PRTE IN
PRTEI N
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